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A enzima L-asparaginase é uma enzima com a capacidade de hidrolisar o amiheacido
asparagina em acido aspartico mais amoénia. Ela possui relevantes Ggdicac
representando um importante quimioterdpico amplamente na oncopediatria para o
tratamento de leucemia linfoblastica aguda (LLA), além de também seradtl na
industria alimenticia no tratamento de alimentos para evitar a formacaaritEmida. A
metagendmica € uma técnica que se baseia no sequenciamento total do material
genético presente em uma amostra e representa uma forma de prospeccdo de novas
moléculas bioativas sem a necessidade de cultivo do microrganismo em labo@tér
trabalho teve como objetivo a utilizacdo da metagendmica para verificarfib gee
microbiota produtora da enzima L-asparaginase em amostra de solo de mata nativa. O
dna da microbiota nas amostras de solo coletadas foi sequenciado através de tecnologi
sequenciamento de nova geracao lllumina, utilizando o método de shotgun. Os dados
foram pré tratados e as ORF's comparadas através do software Blastalhtbanco

de dados de L-aspasraginase previamente configurado com sequéncias obtidas no
Identical Protein Groups do NCBI. O output do alinhamento local foi importado no
software Megan Community Edition para a realizacdo das curvas de raredaca
cladograma a nivel de filo e género. Os resultados retornaram um total de 12 filos
produtores da enzima, sendo 7 pertencentes a bactérias, 4 a eucariotos e éaa Broha
relagédo aos géneros, foram obtidos um total de 36, sendo 27 pertencentes as bhctérias
a archaea e 8 a eucariotos. Todos 0s microrganismos possuem sequéncias da-enzima
asparaginase depositadas em banco de dados. Além disso, ofrie®bacteria
Firmicutes BacteriodetesActinobacteria, Verrumicrobiota Cyanobactériaja foram
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reportados como produtores da enzima na literatura. Algumas das espéciesepresent
ndo haviam sido reportadas em amostras de solo. Conclui-se que o solo de mata nativa

possui uma grande variedade de microrganismos produtores da enzima L-asparaginase.
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