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O aumento de casos de infeccdo hospitalar causad&lebsiella pneumonia multirresistentes,
constitui um grande desafio para a Saude Publica e um problema de grandes proporc@es para
tratamento de pacientes hospitalizados em Unidades de Terapia Intensigd. (A Tdentificacédo

dos mecanismos genéticos envolvidos na resisténcia tem grandes implicacOesfaigoameento

de medidas de reducdo e contencdo da disseminacdo de microrganismos isidtitess O
objetivo desse estudo foi avaliar o perfil de susceptibilidade antimicrobiananeecanismos de
resisténcia em cepas d€. pneumoniae resistentes a polimixina. Foram isoladas cepas
pneumonia resistentes a polimixina de pacientes internados em Unidades de Tetapsiva (UTI)

do Hospital Universitario de Dourados. A identificagdo das espécies lzectere o teste de
sensibilidade antimicrobiana foram realizados usando o Vitek®2 (bioMériewzglWaod, MO).

Apés o isolamento, o perfil de suscetibilidade foi confirmado com a avaliacdocaaentracdes
inibitérias minimas (CIMs). A técnica da Reacdo em Cadeia da PoliméRGR) foi realizada
visando identificar a presenca de genes de resisténcia e alteracOes descodifieadores de
porinas OmpK35 e OmpK36. A composicdo da proteina da membrana externa (OMR) de
pneumoniae foi analisada por SDS-PAGE, utilizando extratos de membrana de bactétiasadas
durante a noite em caldo nutriente. Durante Setembro/2015 a Fevereiro/2017, foramads80

cepas d&. pneumoniae com perfil de resisténcia a polimixina e a todos os antimicrobianos testados.
Foram identificados varios genes de resisténcia entre eles os que codificarta-tsctiamicos,
aminoglicosideos, fluoroquinolonas e tetraciclinas. Alteracdes nas proteinpk35 e OmpK36

foram encontradas em quatro cepas. De acordo com os resultados do SDSaBAGE cepas de.
pneumoniae apresentaram duas bandas, provavelmente correspondendo a OmpA e uma das
principais porinas (OmpK35 ou OmpK36), sugerindo que elas perderam pelo menos uma das
principais porinas. A analise de PCR dos genes codificadores de OMP mostrocoas gliterados

de pelo menos um gene principal codificador de OMP, incluindo uma falta de amg@di¢ggatro
isolados). Com base nestes resultados obtidos, conclui-se que a identificacao cdossimes
genéticos envolvidos na resisténcia antimicrobiana s&o importantes na buscaratégiast
inovadoras para o controle dessas cepas, bem como para o desenvolvimento de novas abordagen:
terapéuticas para o tratamento dessas infecgdes.

Palavras-chave assisténcia em saude, polimixikdgbsiella pneumoniae.
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