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A sífilis é uma Infecção Sexualmente Transmissível (IST), causada pelabactéria Treponema
pallidum subsp.pallidum O seu diagnóstico é baseado em sintomas clínicos associados a testes
sorológicos treponêmico e não treponêmico, uma vez que é difícil o cultivo deste patógeno. A
subtipagem molecular é uma ferramenta útil para determinar a diversidade deste patógeno e a
epidemiologia das infecções. Desta forma, o objetivo desse estudo foi caracterizar oT. pallidum
isolado de um paciente com sífilis primária pelo métodoEnhanced Centers for Disease Control and
Prevention typing (ECDCT). O paciente teve a sorologia reagente para o teste rápido de sífilis
(Alere, Republic of Korea) e o testeVenereal Disease Research Laborator (Wama Diagnóstica
Belgium). A extração de DNA da amostra deswab foi obtida através do kitQIAamp DNA Blood
(Quiagen, EUA) e a detecção do DNA treponêmico foi através da Reação em Cadeia da Polimerase
utilizando como alvo o genepolA. A subtipagem foi determinada pelo método ECDCT que é
baseado na detecção do número de repetições de 60 pb no genearp, do fragmento de restrição do
polimorfismo de comprimento (RFLP) dos genestpr da subfamília II (tpr EGJ) e a sequência de 84
pb do geneTP0548. A sequência do fragmento do genearp apresentou 14 repetições. O número de
repetição está associado a sequência da proteína altamente imunogênica que representa um
potencial à ligação com a fibronectina. A análise do geneTP0548 apresentou uma similaridade ao
subtipo “g” o qual é o mais prevalente na Europa. A cepa encontrada é parcial do subtipo 14 x/g
sendo a primeira descrita no Brasil utilizando o método ECDCT. O método de subtipagem mostra
relevância biológica e clínica na investigação e discriminação de reinfecções assim como na
identificação geográfica. A capacidade de identificar a diversidade de cepascirculantes no Brasil
pode auxiliar na compreensão dos mecanismos da infecção causados peloT. pallidum, podendo
melhorar as estratégias que atualmente são utilizados na gestão e prevenção da sífilis.
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