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O estudo fenotipico, associado a avaliacbes ded@imolecular tem sido enfatizado em pesquisas de
genética de populagBes. Essa estratégia pode subaicdconservacdo dos ovinos Pantaneiros e
contribuir no estabelecimento e efetivacédo de gasdigadas a definicdo de padrdes raciais, ingjusa
ou ndo, de animais no livro genealdgico, entre osutEm 2016 e 2017, foram fotografados,
microchipados e extraido o DNA de 60 ovinos pantagg57 fémeas e trés machos) na fazenda
experimental da Universidade Federal da GrandedastaVS. A genotipagem foi realizada utilizando
um painel de 11 marcadores microssatélites de @niataltos, evitando a amostragem de irmaos
completos. Com o auxilio de fotos, os ovinos fodassificados em fenotipos tipicos, com a cabeca
predominantemente branca, auséncia de manchasuoa goantidade de pintas; raros, com presenca
de algumas manchas ou pintas na pelagem da cabeglaa atipicos, com manchas grandes na cabeca
e orelha, com excesso de coloracdo escura (coadmepoutliers no rebanho de ovino Pantaneiro).
Utilizou-se o programa Structure para verificaraseategorizacdo de fenédtipos dada teria alguma
relacdo com a ancestralidade dos animais, o qiEaa que a existéncia de animais raros ou aspico
seria resultado de miscigenacdao inter-racial, gnegssao genética, ou hibridizacéo indesejada. dm to
50 genatipos (83,3%) foram classificados como dipiseis (10,1%) como raros e quatro (6,6%) como
atipicos. Assumindo trés clusters (K=3), observupse o cluster 1 foi representativo para o0 genoma
de animais tipicos (0,42), o cluster 2 para osviddios raros (0,63) e o cluster 3 e para 0s 0\atipgos
(0,50). Contudo, analisando o gendétipo dos quatiividuos atipicos (Al, A2, A3, A4), observou-se
que as proporcdes de alocacdo em cluster apremeniaadrdo aleatorio segundo o critério de
categorizagao fenotipica realizada (88,3% do gpodtipico Al foi alocado no cluster 3; 73,2% do
genotipo A2 no cluster 1; 83,9% do genotipo atigh@ono cluster 3 e 95,3% do genadtipo atipico A4
no cluster 2). De modo similar, a aleatoriedadealdeacdo em cluster também foi constatada nos
genotipos raros, independentemente do numero dserduestabelecidos. Assim, o critério de
categorizagdo fenotipica adotado ndo serve comoaihol de individuos que possuem ascendéncia
distinta no rebanho da UFGD. De modo geral, a @& de fenotipos raros ou atipicos no rebanho
analisado € resultado de variabilidade genéticdéiee de eventos de introgressdo ou hibridizagédo
indesejada. Como implicacao pratica, o descartewdinsais raros ou atipicos, segundo o critérioedest
estudo, néo se justifica pela ascendéncia (genealegim por preferéncias individuais de curadores
ou interesses ligados ao padréo racial. Ressaljaes@esquisas subsequentes deverdo ser realizadas
em outros rebanhos de conservagao no Estado do®dasso do Sul.
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